METABOLISME DES NUCLEOPROTEINES.
BIOSYNTHESE MATRICIELLE
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METABOLISME DES
NUCLEOPROTEINES

DECOMPOSITION DES
NUCLEOSIDES PHOSPHATES




DECOMPOSITION DES BASES
PURIQUES
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hypoxanthine xanthine
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DECOMPOSITION
DES BASES PYRIMIDIQUES
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BIOSYNTHESE
DES NUCLEOTIDES
PYRIMIDIQUES

glutamine+ ... —» phosphate de carbamoyle

phosphate de carbamoyle+ aspartate
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BIOSYNTHESE
DES NUCLEOTIDES PURIQUES
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Inosine-5’-phosphate =Xanthosine-5’-phosphate

+ Asp | - fumarate + Gln | - Glu
+ GTP | -GDP, -P + ATP |- AMP,
-PP,

Adénosine-5’-phosphate Guanosine-5’-phosphate



SYNTHESE DES
DESOXYRIBONUCLEOTIDES
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FOURCHE DE REPLICATION

primase

ADN-polymer amorce

ase ADN-ligase

ADN-polymeér

fragment ase SSB-protéin topoisomeérase

d’Okazaki es
hélicase
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SYNTHESE DE L’ADN SUR LA MATRICE
D’ARN

[IpOHHMKHOBEHHE PETPOBUPYCA B KIETKY

OO6parHas TpaHCKpunTasa
PHK Bupyca A/

Cunre3 JIHK-konuu na matpune PHK (o6parHas Tpanckpunus

PHK

JHK

Pazpymenue PHK u gocrpausanue sropoi uenu JITHK
JTHK

JIHK
Bxirouenune JJHK-konmuu B XpoMOCOMY X03sHHA

TpaHckpunUs BCTPOEHHOr0 y4yacTka, oopazoBanue PHK-komnmii

Tpancnauus
| ~ COOpKa BUPYCHBIX 4aCTHIL
BupycHsie 6enku
~ [loBpexaeHue KIeTOK X0351MHa
(omyxo:s)




BIOSYNTHESE DE L’ARN
(TRANSCRIPTION)

ARN-
POLYMERASE




SYNTHESE DE L’ARN

1 - ADN; 2 - REGION D’INITIATION;
3 - ARN-POLYMERASE;

4 - CHAINES D‘ARN CROISSANTES:;
5 - REGION DE TERMINAISON
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MODIFICATIONS
POST-TRANSCRIPTIONNELLES DE CARNm
INTRONS EXONS
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TRASCRIPTION

AJOUT DE LA

COIFFEEN %’
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COIFFE DECOMPOSITION

3-POLYADENYLATION
EPISSAGE

L’ARNmMm mar polyA



BIOSYNTHESE DE LA
PROTEINE




CEUX QUI ONT PROPOSE LA CONTRIBUTION
FONDAMENTALE AU SCHEMA MATRICIEL DE

BIOSYNTHESE DE LA PROTEINE:
A.A. Baev (Russie)
A.N. Belozersky (Russie)
J. L. Brachet (Belgique)
T.0. Casperson (Suede)
S. Ochoa (USA)
A.S. Spirin (Russie)
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PROPRIETES DU CODE
GENETIQUE




ETAPES DE LA SYNTHESE DE LA PROTEINE

5) MODIFICATION

1) PREPARATOIRE POST-SYNTHETIQUE

2) INITIATION DE LA

4) TERMINAISON
TRADUCTION

DE LA

TRADUCTION

3) ELONGATION
DE LA
TRADUCTION




R-CH-COOH+ATP - R-CH-CO~O-AMP + PP,
I I
NH, NH,
aminoacile adenylate
\

I I

aminoacile-ARNt-synthétase, Mg?*
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1
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R-CH-CO~O-AMP +ARNt > R-CH-CO~0O-ARNt+
I + AMP |
NH, NH,
aminoacile-ARNt
(aa-ARNt)




ARN DE TRANSFERT (ARNt)
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STRUCTURE SPATIALE DE L’ARNt
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FORMATION DU RIBOSOME ACTIF (DE
TRADUCTION)

dMet-TPHK




ELONGATION DE LA TRADUCTION

Mentnanne-

TPHK
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POLYRIBOSOME (POLYSOME)

PUGBOCOMBI
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POLYRIBOSOME (POLYSOME)
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REPRESSION DE LA SYNTHESE DE
LA PROTEINE
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SYNTHESE DE LA PROTEINE

Apomocoma
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ETAPE

ACTIVATION DES
ACIDES AMINES

PROCARYOTES

FORMYLMETHIONYLE-AR

Nt;
PARTICULES
INITIATION

50S;

FACTEURS D’INITIATION

IF-1, IF-2, IF-3

RIBOSOME 70S;
FACTEURS D’
ELONGATION

EF-Tu, EF-Ts, EF-G

FACTEURS DE
TERMINAISON
RF-1, RF-2, RF-3

ELONGATION

TERMINAISON

MODIFICATIONS PT

RIBOSOMALES 30S et

EUCARYOTES

METHIONYLE-ARNt;
PARTICULES
RIBOSOMALES 40S et 60S;
FACTEURS D’INITIATION
elF-1, leF-2, elF-3,
elF-4A, elF-4B, elF-4C,
elF-4D, FACTEUR
COIFFE-RECONNAISSANT

RIBOSOME 80S;
FACTEURS D’ELONGATION
eEF-1a, eEF-1By, eEF-2

FACTEURS DE
TERMINAISON
eRF
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OBTENTION DE L'ADN RECOMBINANT

aykapuoTuyeckaa DNA

pecipurTaia

JpajajEiElE R E e ke

DNA
OTXKAIr k_ JaMrasa

Hoebit rubpua nnasmMuabl

M OXKET MCNONb30BaTbCA NPK
KIOHMPOBAHUM 3YKAPMOTHYECKOMN
DNA B baktepuanbHOW KynbType

& F__ E. coli
. pecTpuKTaza

DaKTepuanbHasa nnasMuaa



SCHEMA DE LA SYNTHESE DE LA PREPROINSULINE DANS
LES CELLULES TRANSFORMEES DE E.coli
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A Y seipenienne RNA
mRNA npenpouncyinna
W oGparaast TpaHCKpHNTAIA
FOOOOOOOOOOOC DNA-rena npenpoHncyanna

* BEBCACHHE FeHa B IJiasmMmuay

pexombunanTuans DNA

BBEICHHE MJIATMHILI B
DAKTEPHAIABLHYIO KIACTKY

p(.‘l\‘OMﬁIIIIIIII rHan
KJeTKa

PAIMHOKEHNE DAKTEPHM

A
HPEINNPOHHCYINH




JAHK dara

a L ~ Par nHPMUHPYCT Z0HOPHY IO
CaAKTeEPHANBHY IO KNCTKY

Honopnan JIHK dpanmenrmrupyercs,
daronan JIHK perummuumpyercn
cHMTeIMpYroTea Qaroswie Geaxn

DOparMenT A0HOPHOR CakrepranLHon
AHK ynakonrmnmorea o haronw il
Kancma

Tpancayumpyrowmas vacrmua mudmumpyer
PCUHAMEHTHYIO CAKTCPHANLHYIO KICTKY,
NPOMCXOJAMT T'OMOMJIOIMvIHAN pcKOMGHNHIIIIM
MO AY AOHOPHOR » pounnuenTnodil JIHK

PexomOumanrinan
SaxkrepHanLias KNerKka




MYOPATHIE DE DUCHENNE




MUCOVISCIDOSE
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