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Регуляция транскрипции у эукариот
Энхансеры – регуляторные участки гена
Модули – отдельные участки энхансера
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Транскрипционные факторы – белки, 
связывающиеся с промотором,

 с модулями энхансера
и друг с другом
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ДНКГен

РНК-
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Регуляция транскрипции у эукариот
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Процессинг
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Строение гена эукариот

3' 5'
П ТЭ Э Э Э ЭИ И И И

Экзоны – области гена, кодирующие белок

Интроны – некодирующие области гена



Строение гена эукариот
Хромосома длиной 1,5·108 п.н., ~1200 генов

0,5% хромосомы содержит ~6 генов

1 ген, состоящий из 105 п.н.

Регуляторная
область Экзоны Интроны



1. Кэпирование 
2. Полиаденилирование 

3. Сплайсинг 3' 5'
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Процессинг



Процессинг
Созревание РНК

1. Кэпирование
2. Полиаденилирование

3. Сплайсинг



Альтернативный сплайсинг 
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Ген Slo

35 экзонов

Из них 8 альтернативных

Сколько может быть вариантов мРНК?

У человека ~ 25000 генов и более
200000 белков

8! = 40320

Альтернативный сплайсинг 



Известна последовательность нуклеотидов небольшого
участка эукариотического гена. 
                … АЦТТТТГЦТТАТТТГАТЦЦАЦАЦА... 
                … ТГААААЦГААТАААГТАГГТГТГТ…
Оказалось, что по этому участку синтезируется мРНК
следующего состава:

…ААУААЦГААТАААГУАГГУГУГУААААААААААААААААА…
Обозначить концы молекул ДНК. Что можно сказать об этом
участке гена? 
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