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БИОИНФОРМАТИКИ



БИОИНФОРМАТИКА

БИОИНФОРМАТИКА - любое использование 
компьютеров для обработки биологической 
информации.

БИОИНФОРМАТИКА - применение компьютерных 
методов для решения задач молекулярной 
биологии, в основном анализа разных 
последовательностей (аминокислотных, 
нуклеотидных).

Возникла в 1976-1978 годах.



Биоинформатика включает в 
себя:
� базы данных, в которых хранится 
биологическая информация; 

� набор инструментов для анализа тех 
данных, которые лежат в таких базах; 

� применение компьютерных методов для 
эффективного решения биологических 
задач.



Задачи биоинформатики
ВАЖНЕЙШАЯ 
ЗАДАЧА - 
обработка 
гигантского 
количества данных, 
получаемых при 
расшифровке ДНК 
различных 
организмов.



Сферы применения 
биоинформатики

� Анализ генетических последовательностей
� Аннотация геномов
� Вычислительная эволюционная биология
� Оценка биологического разнообразия



Примеры биоинформационных программ

� ACT (Artemis Comparison Tool) — геномный анализ.

� Arlequin — анализ популяционно-генетических данных.

� BioEdit — редактор множественного выравнивания нуклеотидных 
и аминокислотных последовательностей.

� BLAST — поиск родственных последовательностей в базе данных 
нуклеотидных и аминокислотных последовательностей.

� Genepop — популяционно-генетический анализ.

� JalView — редактор множественного выравнивания нуклеотидных 
и аминокислотных последовательностей.

� MEGA — молекулярно-эволюционный генетический анализ.

� Velvet — сборщик геномов.

И другие…



Спасибо за внимание


